Sekans Verilerini Kullanarak COVID-19'un Ortaya Cikisini ve Yayilmasini
izleme

Sam Lycett'in SARS-CoV-2 / COVID-19 galistayindaki sunumunun bir ozeti.

SARS-CoV-2 sekanslarinin filogenetik analizleri, virtisiin SARS'a ¢ok benzer oldugunu, ancak
ayni zamanda yarasalarda daha 6nce tanimlanan gesitli diger beta-koronaviruslere de
benzedigini gostermektedir. Halka agik GISAID veri tabaninda (https://www.gisaid.org)
kiresel olarak paylasilan viral sekans verileri sayesinde bu iligkileri tespit edebilmekteyiz.
Ocak ve Subat boyunca, kaydedilen sekanslarin gogu Asya'dan izole edildi, ancak son
haftalarda Avrupa ve Kuzey Amerika'dan gelen sayilarda artis gériinmektedir.

SARS-CoV-2 sekanslari birbirine cok benzemektedir, ancak izolatlar (hastalardan alinan
ornekler) arasinda bazi mutasyonlar gorebiliyoruz. Bu mutasyonlarin viriilansi etkilemesini
beklememize ragmen, salginin yayilisini izlemek igin bunlari kullanabiliriz.

Mevcut tiim sekanslardan zamana bagl bir filogenetik aga¢ olusturuldugunda, virtsiin
kdkenini Kasim 2019 olarak tahmin edebilmekteyiz. Ayni agag, virlsiin Birlesik Krallik'a
bircok kez sokuldugunu ve yayilim kiimelerinin her giristen ayri sekilde basladigini
gostermektedir. Farkli kitalardan gelen sekanslardaki belirgin kiimeleri de gorebiliriz;
ornegin, Avrupa kaynakh sekanslar, Okyanusya sekanslarina kiyasla birbirlerini cok daha
fazla benzemektedir.

Bu veriler bir diinya haritasi tGzerine yerlestirildiginde, Ocak ve Subat aylarindaki viral
yayllmanin merkez Gssliniin Asya oldugu ve buradan Avrupa, Avustralya ve Kuzey
Amerika'ya dogru oldugu gozlenebilir. Bununla birlikte, zaman ilerledikce, salginin merkezi
Asya yerine Avrupa'ya tasindi ve buradan Gliney Amerika'ya ve baska yerlere yayildi.

Daha fazla sekans verisi topladikga, virtisiin yayilmasi hakkinda, farkh tlkeler ve kitalar
arasindaki Ro farklarini tahmin etmek gibi daha fazla ayrintiyi tespit edebiliriz. Bunun
neticesinde, hangi eylem stratejilerinin en etkili oldugunu gérmemiz kolaylasabilir.



